
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83513801.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLIPLLLLFYGVGNISGS~~~~~~~~~~~~~TLPD~~~~NSTDMLSLLGFKEAITND~~~~~~~PSGVLSNWN~~TSIHLCSWNGVWCSPKHPGRVTALNLAGQGLSGTISSSVGNLTFVRTLDLSNNNFSGQMP~HLANLQKMQ 
AK100073.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MCTLGKQRGRGSEGLMSVNKTVKLTMPVLLALLLLSYGTGSIRCT~~~~~~~~~~~~~TIAG~~~~NSTDVLSLLDFK~ATTND~~~~~~~PRGALSSWN~~TSIHYCWWSGVKCKPNTRGRVTALKLAGQGLSGQITSFLGNLTDLHTLDLSSNNFSGQIP~PLTNLQKLK 
AK065018.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83550202.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MELGMFIPCTLVLLLLSYGAGGIKGG~~~~~~~~~~~~~ASTQDGDVNGTDLASLLDFKRAITND~~~~~~~PFGAMSSWN~~TNTHLCRWKGVTCDQRAH~RVVALDLVGQTLTGQISHSLGNMSYLTSLSLPDNLLSGRVPPQLGNLRKLV 
40910014.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFTALKLLLLPYLLLLASASCTQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPFSNNTDLDALLGFKAGLS~~~~~~~~HQSDALASWN~~TTTSYCQWSGVICSHRHKQRVLALNLTSTGLHGYISASIGNLTYLRSLDLSCNQLYGEIPLTIGWLSKLS 
40910015.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MASTEYAQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AFSNETDLDALLAFRAGLS~~~~~~~~NQSDALASWN~~ATTDFCRWHGVICSIKHKRRVLALNLSSAGLVGYIAPSIGNLTYLRTLDLSYNLLHGEIPPTIGRLSRMK 
83582226.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVKYLHQLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLARLQ 
83503055.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAIPILRRIIPLLMLLLTLWPVPSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLPDEYSDREALLQFRAALSV~~~~~~SDQLGSLSSWNGSTGSDFCRWGGVTCSRRHPGRVTSLNLSSLGLAGSISPVIGNLTFLQSLDLFNNTLSGDVY~FTSQLHRLH 
AK110075.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAMPVG~~VAPVLLLLL~~LPLAAA~~~~~~~~~~~~~~~~~~TAAAESDDRDALMAFKAGVT~~~~~~~SDPTGVLRSWN~~ETVHFCRWPGVNCT~~~AGRVTSLDVSMGRLAGELSPAVANLTRLVVLNLTSNAFSGSIPGGLGRLRRMR 
27120029.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAIRLMRRLGLPLLPVLLTIAAA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSSDEASLLAFKAGLT~~~~~~~GSNSSALASWN~SSGASFCNWEGVTCSRRRPTRVASLSLPSSNLAGTLSPAIGNLTFPRRLNLSSNGLYGEIPTSIGRLRRLQ 
27840023.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAIRRMR~LALSLLCVLMTIGTG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TASDEPALLALKAGLS~~~~~~~GSSSSALASWN~TS~ASFCGWEGVTCSHRWPTRVAALDLPSSNLTGTLPPAVGNLTFLRRLNLSSNQLHGEIPPAVGRLRRLL 
27120031.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTIMMSLRLELSLVLILTPIVAAVAGGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSSSSDEATLLAFKAAFR~~~~~~~GSSSSALASWN~SS~TSFCSWEGVTCDRRTPARVAALTLPSGNLAGGLPPVIGNLSFLQSLNLSSNELYGEIPPSLGRLRRLE 
27120033.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRLLVLLSLISVLT~~~~~IAGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STDEATLPAFKAGL~~~~~~~~~~SSRTLTSWN~SS~TSFCNWEGVKCSRHRPTRVVGLSLPSSNLAGTLPPAIGNLTFLRWFNLSSNGLHGEIPPSLGHLQHLR 
AK103666.q  MHCSKSTWYLTTPVSLPVSAETAKQVKILTRCPRRLANGTLGSWRRGVKIRCSGALLVTPLVYLASLQPPWRWLLLASCCCCCPSSCPSSCTSWQCEEQTEKTPQRCSLSRPWRWATGGGNGVLASWN~GS~AGPCSWEGVACGRHG~~RVVALSLPGHDLSGTLSPAVGNLTSLRKLDLSYNWLHGGIPASLGQLHRLR 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83513801.q  VLNLSFN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TLDGIIPNTLTNCSNMRKLDLYTN~LLEGAIPPPIG~RLRNLVYIDLSRNNLTGIIPASLKNISLLETIYLQRNQLEGSIPDELG~QFSNISLMALGANRLSGNIPASLFN~LSSLRILELRANLLGGILPSNMGNHLTNLQHLFMG~~QNMFKGHVPASLGNASMLET 
AK100073.q  YLRLGQN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLDGIIPDSLTNCSNLFYLDLSNN~MLEGTIPPKIG~FLNNLSVLAFPLNFLTGNIPSTLGNLTNLNIMLLANNKIDGNIPQELG~QLSNLGWLSLSENNLSGGFPQGFFKNLSSLQILSIQTTLLGGTLPFDIGNTLPNLTKLFLA~~DNMFEGHIPASLGNASLLRG 
AK065018.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83550202.q  FLDLSGN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLQGIIPEALINCTRLRTLDVSRN~HLVGDITPNIA~LLSNLRNMRLHSNNLTGIIPPEIGNITSLNTVILQGNMLEGSIPEELG~KLSNMSYLLLGGNRLSGRIPEVLFN~LSHIQEIALPLNMLHGPLPSDLGNFIPNLQQLYLG~~GNMLGGHIPDSLGNATELQW 
40910014.q  YLDLSNNSFQGEIPRTIGQLPQLSYLYLSNNSLQGEITDELRNCTNLASIKLDLN~SLNGKIPDWFG~GFLKLNSISVGKNIFTGIIPQSLGNLSALSELFLNENHLTGPIPEALG~KISSLERLALQVNHLSGTIPRTLLN~LSSLIHIGLQENELHGRLPSDLGNGLPKIQYFIVA~~LNHFTGSIPPSIANATNMRS 
40910015.q  YLDLSNNSLQGEMPSTIGQLPWLSTLYMSNNSLQGGITHGLRNCTRLVSIKLDLN~KLNREIPDWLD~GLSRIKIMSLGKNNFTGIIPPSLGNLSSLREMYLNDNQLSGPIPESLG~RLSKLEMLALQVNHLSGNIPRTIFN~LSSLVQIGVEMNELDGTLPSDLGNALPKIQYLILA~~LNHLTGSIPASIANATTMYS 
83582226.q  FLDLSNN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLHGDITSDLKNCTSLQGISLKSN~YLTGEIPAWLG~ALPSLKLIYLQKNSFTGSIPTSLANLSSLQEIYLTMNQLEGTIPEGFG~RLSGLKNIHLGVNHLSGMIPTSIFN~ISSLSCFGVPMNQLHGLLPSDLGIHLPKLQYLLLG~~YNHFTGSLPASIANSTEIYS 
83503055.q  YLELAYN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DFSGDLPVGLCNCSNLVFLSVEAN~ELHGAIPSCLG~SLLQLKVLYLGENNLTGTVPPSLGNLTMLLQIALYQNQLEGTIPEGLS~GLRYLQYIQASRNSLSGTLPPLFFN~ISSLQYLGFSSNKLHGRLPPDAGTRLPNLQVLRLGGIGNNFSGTIPASLSNATEIQV 
AK110075.q  YLSLCDN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AFAGEIPDALRNCTALAVAYLNNN~NLVGGVPRWLG~ALPNLAVLRLSHNSLSGRIPPSLANLTKIFRLELDQNLLEGSIPDGLS~RLPALGMLALSQNSLAGEIPVGFFN~MTSLRGLALADNAFRGELPGDAGARTPNLQYLFLG~~GNLFAGPISASLSNATALVA 
27120029.q  WLNLSYN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SFSGAFPVNLTSCISLKILDLDYN~QLGGIIPVELGNTLTQLQMLLLTNNSIIGPIPPSLANLSLLQDLYLDYNHLEGLIPPCLG~NFPVLHELSLEANMLTGEFPHSLWN~LSALRVIGVGLNMLQGSIPANIGDKFPAMRFFGLH~~ENRFHGAIPSSLSNLSRLTD 
27840023.q  VLDMDHN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SISGVIPANLSSCISLTILRIQSNPQLGGRIPPELGNTLPRLKKLQLRKNSLTGKIPASLANLSSLQHLSLSYNKLEGLIPPGLG~DIAGLRYLFLNANNLSGELPLSLYN~LSSLMMLQVGNNMLHGSIPSDIGRMLPGIQVFGLD~~VNRFTGVIPHSLSNLSTLTD 
27120031.q  ILDIGGN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SFSGELPANLSSCISMKNLGLAFN~QLGGRIPVELGNTLTQLQKLQLQNNSFTGPIPASLANLSLLQYLYMDNNNLEGLIPLDLG~KAAALREFSFQQNSLSGIFPSSLWN~LSTLTVLAANDNMLQGSIPANIGDKFPGIQYFGLA~~DNQFSGVIPSSLFNLSSLTI 
27120033.q  ILDLGSN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SFSGAFPDNLSSCISLINLTLGYN~QLSGHIPVKLGNTLTWLQKLHLGNNSFTGPIPASLANLSSLEFLKLDFNHLKGLIPSSLG~NIPNLQKIGLDGNSLSGEFPPSIWN~LSKLTVLQVYENKLKGSIPANIGDKLPNMQHFVLS~~VNQFSGVIPSSLFNLSSLTD 
AK103666.q  ELDLSFN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TFSGEVPSNLTSCTSLEYLALGSN~KLAGHIPSELGNTLTQLQVLGLDNNSFVGHWPASLANLTSLGYLSLRMNSLEGTIPPEFGSNMPRLYFLDICSNNLSGALPSSLYN~LSSLMGFDAGNNKLDGSIATDIDEKFPHLQSFAVF~~NNQFSGEIPSSFSNLTNLTS 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83513801.q  IVLQSNN~FTGRIPTSLGKLSNLYKLDLELNMLEAKDTE~~GWKFLDALTNCTALEVLALAENQLQGVIPNSIGSLSNTLRYLVLGGNELSGIVPSCIGNLSGLIQLSLDVN~KLTGSISPWIGNLKYLEYLNLGKNRFTGPIPYSIGSLTRLTELYLEKNAFEGHIPPSLGNPPLLLKLDLTYNNLQGTIPWEIS~~~~ 
AK100073.q  IDLSLNN~STGHIPNSFGRLSGLSTLNLETNKLEARDNQ~~GWEFLEALRGCNNLNVLSLADNLLFGDVPNSIGGLSINLTILLLGGNNLTGIVPLSIGNLQGLISLGLDNN~GFSGTIE~WIGKLKNLQSLCLRNNNFTGPIPYSIGKLTQLTELYLRNNAFEGHIPPSLGNPQLLLKLDLSYNKLQGTIPLEIS~~~~ 
AK065018.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83550202.q  LDLSYNQGFTGRIPPSLGKLRKIEKLGLDMNNLEARDSW~~GWEFLDALSNCTRLKMLSLHQNLLQGVLPNSVGNLSSSMDNLVLSNNMLSGLVPSSIGNLHRLTKFGLDFN~SFTGPIEGWIGSMVNLQALYLDSNNFTGNIPDAIGNTSQMSELFLSNNQFHGLIPSSLGKLRQLSKLDLSYNNLEGNIPKEVFTVPT 
40910014.q  IDLSSNN~FTGIIPPEIGMLCL~KYLMLQRNQLKATSVK~~DWRFITFLTNCTRLRAVTIQNNRLGGALPNSITNLSAQLELLDIGFNKISGKIPDGINNFLKLIKLGLSNN~RFSGPIPDSIGRLETLQYLTLENNLLSGIIPSSLGNLTQLQQLSLDNNSLEGPLPASIGNLQQLIIATFSNNKLRDQLPGDIFNLPS 
40910015.q  IDLSGNN~FTGIVPPEIGTLCP~NFLLLNGNQLMASRVQ~~DWEFITLLTNCTSLRGVTLQNNRLGGALPNSIGNLSERLQLLDLRFNEISNRIPDGIGNFPKLIKLGLSSN~RFTGLIPDNIGRLTMLQFLTLDNNLLSGMMASSLGNLTQLQHLSVNNNNLDGPLPASLGNLQRLVSATFSNNKLSGPLPGEIFSLSS 
83582226.q  LDISFNN~FSGSIPPEIGTLCP~DFLSFDTNQLIATTAE~~DWKFMTFLTNCTRLRILDLQDNMLGGVLPTSVSNLSAQLQLLYVGFNKISGNIPFGISNLVGLNQLQLANN~QFTGTLPDNIGRLSFLHLLGIENNLLTGFIPSSVGNLTQLLRLSMDNNMLEGPLPTSIGNLQKITLALFARNKFTGPLPREIFNLSS 
83503055.q  LGLARNS~FEGRIPPEIGKLCP~VSVQMGSNKLQANDAG~~DWEFLRYFTNCTRLQVIDLSDNTLGGILPSFIANLSRSIQWLSMAKNQISGIIPPGIGSLKGIEDLEFQGN~NLFGDIPGDIGRLRNLKVLWLNMNNMSGGIPFSIGNLTQLLTLDLSNNQLNGSIPKSLGSMERLTNLDLSSNRLVESIPDVIFSLPS 
AK110075.q  LSLANNS~FAGQVPGEIGTLCP~LSLELSNNQLTATDDAGGGWEFMDNLTNCSALAEILLDGNKFAGVMPPSVVRLSPQLEALNLAGNRISGVIPPEIESLVGLQTLCLQSN~LFSGEIPEAIGKLKNLRELLLEQNELAGPVPSAIGDLTQLLKLDLSGNSLNGSISPSLGNLHQLTLLNLSGNELTGHVPSELFTLSS 
27120029.q  LYLADNN~FTGFVPPTLGMLHSLKYLYIGTNQLEADNGK~~GSEFVTSLANCSQLQELMLSHNFFGGQLPRSIVNLSMTLQMLDLENNSFSGTIPHDISNLIGLRLLDLGFN~PISGVIPESIGKLTNLVDLALYNTGLSGLIPSTIGNLTKLNRLLAFHTNLEGPIPATIGRLKNLFNLDLSFNRLNGSIPREILELPS 
27840023.q  LYLSDNK~FTGFVPPNLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SQLQEFVLANNSFSGQLPRPIGNLSTTLQMLNLDNNNISGSIPEDIGNLVGLSFLDLGFNSILSGVIPESIGKLTNLVEISLYNTSLSGLIPASVGNLTNLNRIYAFYCNLEGPIPPSLGDLKKLFVLDLSYNHLNGSIPKEIFELQS 
27120031.q  VLLYGNR~FSGFVPPTVGRLKSLRRLYLYGNRLEANNRK~~GWEFITSLTNCSQLQQLVISDNSFSGQLPNSVVNLSTTLHKLYLDNNSISGSIPEDIGNLIGLDTLDLGFT~SLSGVIPASIGKLSNLVEVALYNTSLSGLIPSSIGNLTNLNRLYAYYTNLEGPIPASLGKLKTLFVLDLSTNRLNGSIPKEILELPS 
27120033.q  VYLDGNK~FSGFVPPTVGRLKSLVRLSLSSNRLEANNMK~~GWEFITSLANCSQLQQLDIAENSFIGQLPISIVNLSTTLQKFFLRGNSVSGSIPTDIGNLIGLDTLDLGST~SLSGVIPESIGKLADLAIITLYSTRLSGLIPSVIGNLTNLNILAAYDAHLEGPIPATLGKLKKLFALDLSINHLNGSVPKEIFELPS 
AK103666.q  LQLSMNG~FSGFVPHNLGRLNALQNLQLGVNMLEAGDIK~~GWEFVESLTNCSKLEILVLSNNNFTGQFPISIANLSKTLQKLYLGGSRISGSIPSDFGNLVGLRSLYLFST~DISGVIPESIGKLENLTTLYLNNNSLSGHVPSSVGNLTNLMKLFMQGNNLEGPIPANLGKLKSLNVLDLSRNHFNGSIPKEILELPS 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
800                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83513801.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NLRQLVYLKLTSNKLTGNIPNALDRCQNLVTIQMDQNFLTGTIPISLGNLKGLSVLNLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HNILSGTIPAVLGDLPLLSKLDLSYNNLQGEIPRIELFR~~T~~~~SVYLEGNRGLCGGVMDLHMPSCPQVSHRKERKS~~~~~~~NLTRLLIPIV 
AK100073.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NLRQLIYLQLASNKLNGEIPDALGMCQNLVTIQMDQNFLRGDMPISFGNLNSLTILNIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HNNLSGTIPVALGYLPLLSKLDLSYNNLQGEVPTVGVFRNVT~~~~SAYLDGNSRLCGGVTDLHMLSCPQVSNRIKRDSDITKRDYNLVRLLVPIF 
AK065018.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGNNFLTGNIPVTFGDLKSLGVLNLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HNSLSGTIPTTLNDLPVMSKLDLSYNRLQGKIPMTGIFANPT~~~~VVSVQGNIGLCGGVMDLRMPPCQVVSQRRKTQY~~~~~~~YLIRVLIPIF 
83550202.q  IVQCGLSHNNLQG~~LIPSLSSLQQLSYLDLSSNNLTGEIPPTLGTCQQLETINMGQNFLSGSIPTSLGNLSILTLFNLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HNNLTGSIPIALSKLQFLTQLDLSDNHLEGQVPTDGVFRNAT~~~~AISLEGNRQLCGGVLELHMPSCPTVYKSKTGRR~~~~~~HFLVKVLVPTL 
40910014.q  LSYILDLSRNHFSGSLPSAVGGLTKLTYLYMYSNNFSGLLPNSLSNCQSLMELHLDDNFFNGTIPVSVSKMRGLVLLNLTKNSLLGAIPQDLRLMDGLKELYLSHNNLSAQIPENMENMTSLYWLDISFNNLDGQVPAHGVFANLTGFKTGFKFDGNDKLCGGIRELHLPSCPTKPMEHSRSIL~~~~~LVTQKVVIPTA 
40910015.q  LSFVLDLSRNQFSSSLPSEVGGLTKLTYLYMHNNKLAGALPDAISSCQSLMELRMDGNSLNSTIPVSISKMRGLELLNLTKNSLTGAIPEELGLMKGLKELYLAHNNLSLQIPETFISMTSLYQLDISFNHLDGQVPTHGVFSNLT~~~~GFQFVGNDKLCGGIQELHLPSCRVK~~~SNRRIL~~~~~QIIRKAGILSA 
83582226.q  LSYALVLSGNYFVGPLPPEVGSLTNLAYLYISSNNLSGPLPNELSNCQSLIDLRLDQNLFSGNIPETLSKLRGLTSLTLTKNTLSGVIPQELGLMDGMKELYLAHNNLSGHIPVSIGNMTSLNRLDLSFNHLDGEVPSKGVLSNMT~~~~GFVFNGNLGLCGGIPELGLPPCPPVSMGHSLRKS~~~~~HLVFRVVIPIV 
83503055.q  LTDSLLLSDNYLSGALPPKVGNLRRATTLSLSRNNLSGKIPTTLGDCASLVYLALDSNHFTGSIPPSLGNLRGLSILNLTRNALSGSIPQQLSNIHGLQQLYLAHNNLSGTIPQFLEKSSALIELDLSYNHLSGEVPSHGLFANMS~~~~GFSVLGNYALCGGIAELNLPPCEVKP~~~HKLQK~~~~~QMLLRILLLVS 
AK110075.q  LSLLMDLSDNQLDGPIPPDVGQLTKLAFMALSGNRFSGEVPTELESCQSLEFLDLARNVFVGSIPPSLSGLKGLRRLNLTGNRLSGSIPPELGGMPGPQELYLSRNDLSGGIPASLETMSSLMELDVSYNRLAGQVPVHGVFANTT~~~~GLRIAGNTALCGGAARLRLPPCPAPGN~~STRRA~~~~~HLFLKIALPVV 
27120029.q  LAWILDLSYNSLSGHLPSEVGTLANLNQLILSGNQLSGQIPNSIGNCEVLEFLLLDNNSFGGDMPQSLTNLKGLNVLNLTVNKLSGRIPNAISNIGNLQYLCLAHNNFSGPIPAALQNFTLLKQLDVSFNNLQGEVPVKGVFRNLT~~~~FSSVVGNDNLCGGIPQLHLPPCPILDVSKNKNQH~~~~~LKSLAIALPTT 
27840023.q  LSWFLDLSYNSLSGPLPSEVGSLVNLNGMDLSGNQLSGQIPDSIGNCEVMEALYLEENSFEGGIPQSLSNLKGLTILNLTMNKLSGRIPNTIARIPNLQQLFLAHNNFSGPIPATLQNLTTLWQLDVSFNKLQGEVPVKGVFRNLT~~~~FASVVGN~NLCGGIPQLHLAPCPILNVSKNRNQH~~~~~LKSLAIALPTT 
27120031.q  LSWYLDLSYNSLSGPLPIEVATLANLNQLILSGNQLSGQIPDSIGNCQVLESLLLDKNSFEGGIPQSLTNLKGLNILNLTMNKLSGRIPDTIGRIGNLQQLFLAQNNFSGPIPATLQNLTMLWKLDVSFNNLQGEVPDEGVFKNLT~~~~YASVAGNDNLCGGIPQLHLAPCPIIDASKNNKRW~~~~~HKSLKIALPIT 
27120033.q  LSWFLILSDNTLSGPIPSEVGTLVNLNSIELSGNQLSDQIPDSIGNCEVLEYLLLDSNSFEGSIPQSLTKLKGIAILNLTMNKFSGSIPNAIGSMGNLQQLCLAHNNLSGSIPETLQNLTQLWHLDVSFNNLQGKVPDEGAFRNLT~~~~YASVAGNDKLCGGIPRLHLAPCPIPAVRKDRKER~~~~~MKYLKVAFITT 
AK103666.q  ISQYLNLSYNSLSGPLPSEVGSLTSLNELILSGNQLSGQIPSSIKNCIVLTVLLLDSNSFQGTIPVFLGDIKGLRVLNLTMNKFSGVIPDALGSIHNLQELYLAYNNLSGPIPAVLQNLTSLSMLDLSFNDLQGEVPKEGIFKNLS~~~~YLSLAGNSELCGGISHLNLPPCSMHAVRKRSKGW~~~~~LRSLKIALASI 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 



                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
1000                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83513801.q  GFLSLTVLICLIYLVKK~~~~~~TPRRTYLSLLSFGKQFPRVSYKDIAQATGNFSQSNLIGRGSYGSVYKAKLTPV~~~~~~~~KIQVAIKVFDLEMRWADKSFVSECEILRSIRHRNLLPILTACSTIDYSGNDFKA~~~~~LIYEYMPNGNLDMWLHKKNTAVASKCL~~~~~~SLSQRVNIAVDIANALSYLHHECE 
AK100073.q  GFVSLTVLIYLTCLAKR~~~~~~TSRRTDLLLLSFGKQFPRVSYKDLAQATGKFSESNLIGRGSYSSVYRAKLAPT~~~~~~~~KLQVALKVFDLEVRCADKSFLSECEVLRSIRHRNLLPVLTACSTIDNSGNAFKA~~~~~LIYEYMPNGNLNMWLHKQFASVASKCL~~~~~~SLAQRVNIAVDIANALSYLHHECE 
AK065018.q  GFMSLILVVYFLLLEKM~~~~~~KPREKYISSQSFGENFLKVSYNDLAQATRNFSEANLIGKGSYGTVYRGKLKEC~~~~~~~~KLEVPVKVFDLEMRGAERSFISECEALRSIQHRNLLPIITACSTVDSTGNVFKA~~~~~LVYEYMPNGNLDTWIHDKEGGKAPGRL~~~~~~GLRQTISICVNIADALDYLHHECG 
83550202.q  GILCLIFLAYLAIFRKK~~~~~~MFR~KQLPLLPSSDQFAIVSFKDLAQATENFAESNLIGRGSYGSVYKGTLTQE~~~~~~~~NMVVAVKVFHLDMQGADRSFMTECKALRSIRHRNLLPVLTSCSTIDNVGNDFKA~~~~~LVYKFMPNGNLDTWLHPASGTNASNQL~~~~~~SLSQRIKIAVDIADALQYLHHDCE 
40910014.q  VTIFVCFILAAVVFSIRKKLRPSSMRTTVAP~~LPDGMYPRVSYYELFQSTNGFNVNNLVGTGRYGSVYKGTMLLK~~~~~~KSETTVAIKVFNLEQSGSSKSFVAECNAISKIRHRNLIGVITCCSCSGLNQNDFKA~~~~~IVFKFMPHGNLDKWLHPEVHSSDPVKV~~~~~LTLVQRLSIASDIAAALDYLHNSCH 
40910015.q  SVILVCFILVLLVFYLKKRLRPLSSKVEIVASSFMNQMYPRVSYSDLAKATNGFTSNNLVGTGRYGSVYKGTMRFK~~~~~~NSVSDVAVKVFDLEQSGSSKSFVAECKALSKIQHRNLVGVITCCSCPNLNQNDFKA~~~~~LVFEFMPYGSLDRWIHPDIDPSSPVEV~~~~~LTLMQRLNIALDIGAALDYLHNNCQ 
83582226.q  GTILF~LSLMLAIFVLRKKPKAQSKKTIGFQ~~LIDDKYPRVSYAELVQGTNGFATDSLMGRGRYGSVYKCGLLLK~~~~~~SMMTTVAVKVFDLQQSGSSKSFLAECEALSKIRHRNLINVITCCSSTDIKQNDFKA~~~~~IVFEFMPNGSLDRWLHLDVTASQPPQG~~~~~LTLIQRLNIAVDVADALDYLHNNCD 
83503055.q  GIVICSSLLCVALFLFKGR~KQTDRKNATSDLMLN~EKYPRVSYHELFEATDGFAPANLIGAGKYGSVYRGNLSLP~~~~~SAVNVVVAVKVFTLQHASSSRSFMAECEALRNVKHRNLIKIITCCSSMDSRGNDFRA~~~~~LVFEFMPKYSLDRWLHPRIHEQTHKLS~~~~~~~IAQLLNIAVDVADAIDHLHNNSC 
AK110075.q  AAALCFAVMFALLRWRRKI~RSSRTGNAAARSVLNGNYYPRVTYAELAKATDDFADANLVGAGKYGSVYRGTLSLKTKGEFAREDAVVAVKVLDLRQVGASKTFMAECEALRSVKHRNLINIVTCCSSIDMEGNEFRA~~~~~LVFDFMPNYSLDRWLHRAKHTETGKWCGGAGGLGVIQRLDVAVDIADALNYLHNSCN 
27120029.q  GAMLVLVSVIVLILLHNR~~KLKRRQNRQATSLVIEEQYQRVSYYALSRGSNDFSEANLLGKGRYGSVYRCTLDNE~~~~~~~~DALVAVKVFDLQQLGSSKSFEAECEALRRVRHRCLIKIITCCSSIDPQGQEFKA~~~~~LVLEFMPNGSLDGWIHPKSSKCSPSNT~~~~~LSFSQRLNIVIDIFEAMDYLHNHCQ 
27840023.q  GAILVLVSAIVVILLHQR~~KFKQRQNRQATSLVIEEQYQRVSYYALSRGSNEFSEANLLGKGRYGSVFRCTLDDE~~~~~~~~SALVAVKVFDLQQSGSSKSFEAECEALRRVRHRCLIKIITCCSSIGPQGQEFKA~~~~~LVFEFMPNGSLDGWIHPKSSNLTPSNT~~~~~LSLSQRLNIAVDIFDALDYLHNHCQ 
27120031.q  GSILLLVSATVLIQFCR~~~KLKRRQNSRATIPGTDEHYHRVSYYALARGSNEFSEANLLGKGSYGSVYRCTLEDE~~~~~~~~GAIVAVKVFNLRQSGSAKSFEVECEALRRVRHRCLIKIITCCSSINPQGHEFKA~~~~~LVFEYMPNGSLDGWLHPVSGNPTSSNT~~~~~LSLSQRLGIAVDILDALDYLHNHCQ 
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